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Reactivos de tipaje HLA por SBT Sanger

Nuestros kits de confianza y los protocolos claros y probados le ayudardn a un tipaje
HLA sencillo. Gracias al disefio flexible de los kits, la integracidn en su laboratorio es
facil y nuestros kits son independientes de la platafoma utilizada.
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SBTexcellerator® proporciona una amplia gama de reactivos
optimizados para el Tipaje HLA mediante Secuenciacién Sanger (SBT)

Single amplification PCR Magnifica cobertura

Una uUnica PCR amplifica todos los Nuestro enfoque tiene la cobertura Consulte a nuestro equipo de soporte
exones relevantes de un locus HLA. Los mads amplia del mercado. Nuestros técnico para mas informacion:
primers hibridan en regiones no co- primers de secuenciacion no cubren dlw@dlongwood.com, o visite la web
dificantes, proporcionando la lectura sélo los exones principales, sino que www.dlongwood.com
completa del exdn. incluyen las regiones extra necesarias.
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Secuenciacion

—3Amplification Primer Sequencing Primer —3»Group-Specific Sequencing Primer (GSSP)
Con el kit core SBTexcellerator® se
secuencian los exones 2, 3 (clase Il) y 4
(clase I) con primers forward y reverse.
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GSSPs

Resuelve las ambigliedades restantes
con GSSPs (Group-Specific Sequen-
—>Amplification Primer Sequencing Primer —3»Group-Specific Sequencing Primer (GSSP) cing Primers) recommendados por

el software SBTengine®.
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Secuenciacion extendida

El kit SBTexcellerator® extended pro-
porciona primers de secuenciacién
para exones adicionales.
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Software de tipaje HLA por SBT Sanger

Desde 2004, SBTengine® ha ayudado a laboratorios de tipaje de tejidos de todo el
mundo en el Tipaje de genes HLA mediante Secuenciacion Sanger. La sencilla interfaz
del SBTengine® es bien conocida por su precision, versatilidad y velocidad, que lo convierten
en la solucion de software lider en el campo del HLA.

Comience hoy con el tipaje HLA facil

y potente con el software SBTengine”

_ DART’ Visién de la muestra

El Sistema de Prediccidon GSSP (GPS),
reduce el tiempo de procesado. Basado
en informacién pre-tipaje de baja
resolucion, GPS predice qué
ambigliedades podrian esperarse y
qué GSSPs utilizar para resolverlas.

Herramienta Dindmica de Resolucién
de Ambigliedades (DART®), disefiada
para ayudar a resolver ambigliedades.
Tras asignar los alelos, pueden quedar
algunas ambigiliedades, DART® indi-
cara qué informacién de secuencia se

Visién general personalizada de las
muestras seleccionadas. Incluir o excluir
la libreria de referencia utilizada, cédigos
NMDP, grupos Py G, CWD scores,
ambigliedades, estrategias de resolucion
aplicadas y mucho mas.

necesita para resolverlas.
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Secuencias homo y heterozigotas se analizan
simultaneamente

Clasificacion de
frecuencia alélica

Exon 2

N

Freq (%]

fopes

/01:01.68:01:01 (0.... 0,0964

:02.68:01:01 (0,00...  0,0003

5:01:01,68:25 (0.00...  0,0002

Qi 5:01:01,68:46 0,0000
GPS: Sistema de 6:05.68:36 0.0000
Prediccion GSSP -01:01.68:93 ... 0.0000

\
\Qcked]
N,
u SBT:nginerHLAVAIMGT/HLABJ\D—502057VF10—0672 I \
file Help
© Sample Management) @ Sequenc| Overview| Q) Typing Resut| = GPS [ @ Glossan| User= suport First Reviewer L]
Exon 1 Exonl Eoon 3 Exon 4 Exon 5 Boné  Ben7
I I I |
1 s 7O 618 61 205 8% 1012 1013 1045 1046 1003
5 = s
———
—
< =] V[ Samples | Genes
T T T w T T T ™ T ™ T T
Do luvovrinetuvivetontorlaule e brntenteofuntoalo] | sommmoom @
77 78 @ @ 85 o 83 9 9 6 & 8 101 103 105 107 108 111 M3 1S 117 118 1A 123 125 127 HLeA B
lercaygas (12 postiars] U205 0087 2_A_E2F_C0_005 17404 1208 1999 C1696 0, 51
*lcccacTecaToacgTaTTICTAC A C@IcCeTgTeccncCceCcBOCCOCG00 Pos AL Ex MM Genopes Y e
dllwe c 21 250101EE00 (0. 0034 0 [El
282 GC 2z 2 2502680001 (0.00.. 00003 5
3B CM) 3 3 2500006825000 00002 1
M Az 1 25001006846 00000 0
elercaygass (12 postions] SO205YFI0 72 A_Ex2R_C02_006 (RC) S8 AG71 1371 C1751 0 60 02 A 2 1 66056836 00000 ©
2 TccatescotattTicTtafalc@icceTeTcccoeccceOCCOCGG0 31 CRS) 2 1 25:01:006893 . 00000 0 .
Showr: [ Cucial posions (23 unchecked) -
Alleke Freq [NMDP_European_ AmericanFieq |
omozygous 05:YF10.0872_4_AT6_AT1_035 (RC) (GSSPATE) G430 A:304 T:353 L7120V 67, Fiers
cccacTccaTteaceTatfrctacalc TETCCCBGGCCCBGGCCGCGGE Clown
f Qually Value < 70
Alele zssigrments
Matohes: (expected heq: 0,0000 %)
etercaygnus (11 postions] SOZ05°F100872_A_Ex3R_C0é 006 (RC) G171 A1342 11826 C2372 0V, 33 A7 BO301 D000 %
. ceonfnacTiccaToale@TaTTINTACANCCGT GTCGENGGHN A2s0101, 0102 0%
| Use B3P A16 tarescive the ambiguity
Mo allele ambiguties
Freq. |NMDP)
ilters
. .
s |‘r’ (H) -.;\,1 somoved Lo P Vited 202 [ 3] aston 102 < 1  pprave Quality Value < 70
T T T T T " \
88 101 103 1n§\ [ \
sigrnments
BYF10-0872_A_E<2F_CO1_00 , \gw/
ually V3 Filtro de

\

Matches: [expected freq 0,0
A2E02, EE:0:01
B8:01:02

Allele assignments

Usge G5SP AT to resolve the,

24 Ex2R_CIP7 Vision clara y completa

Tecnologia DART®

o allele ambiguities



G E N DX SBTexcellerator

Reactivos SBTexcellerator® disponibles

Reactivos divididos en 2 kits: Core y Extended, que en conjunto forman el Full kit.
Todos contienen reactivos para 50 reacciones.

Primers de amplificacion y secuenciacion de los exones esenciales
2,3 &4 (Clase 1) y exdén 2 (Clase 1)

Core kit

Extended kit ~ Primers de secuenciacidén de regiones exdnicas adicionales y mul-

tiples GSSPs para resolver ambigliedades

Full kit Core & Extended Kits

RUO and CE/IVD

Los reactivos SBTexcellerator® estan
disponibles como CE/IVD o Research
Use Only (RUO).

SBTengine®

Licencia SBTengine® Licencia de prueba

Pruebe nuestro software en su labo-
ratorio y con sus propios datos.

Pida la licencia de prueba via
www.gendx.com

Tras la activacion, la licencia
SBTengine® se vincula al hardware del
ordenador. Es compatible con varios
usuarios en un mismo equipo. Una
licencia sélo puede ser activada en un
Unico ordenador.

Contacta con nosotros en el email dliw@dlongwood.com, teléfono
+34 976320638 o desde nuestra pagina web www.dlongwood.com
para informacion sobre precios, tiempo de entrega y disponibilidad.

Cursos de formacion

Si no tienes experiencia e el tipaje HLA o quieres
renovar tus conocimientos, participa en nuestra
Training School anual justo antes de las reuniones
anuales de ASHI o EFI. Para una verdadera
experiencia practica en el laboratorio de tipaje por
secuenciacion, asiste al curso en Utrecht.

Updating

SBTengine® se actualiza periddica-
mente para incluir las ultimas bases
de datos IMGT/HLA, y mejorar la
funcionalidad y la facilidad de uso.

Distribuido por:

LONGWOOD

www.dlongwood.com





